
multidistribute の使い方: mtREV + F + Γ モデルを用いたアミノ酸配列解析
　　　　　　　　　　～各パラメーターの設定方法～

A R N D C Q E

“aga2aa.mlc” ファイル ‒ codeml の output

relative
 rate

各アミノ酸のオリジナルの Eigen value 
(固有値)．A の値を 1 としている．  

横の行を縦に並べる
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A R N D C Q E

“aga2aa.xls” ファイル ‒ codeml の推定値を Excel で変換

Gamma
 category

0 1 2 3 4 5

アミノ酸組成
reveqps.aga2aa

各固有値 (B 列) を rate (21 行) で累乗
し，category 0 の固有値 (D 列) を得る．

　Category 0, R の例)
　　0.9989120.1005 = 0.999890602 

Category 0 の固有値 
（D 列) を保存．
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